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Supplementary Table S1 Consensus monomers constituting Tribolium castaneum HORs: a 
5mer in GG695826.1 (five Tcast-360 monomers), b 4mer in DS497953.1 (three Tcast-360 + 
one 1067 bp monomers), c 4mer HOR in CM000279.1 (three ~170 bp + one ~940 bp 
monomers), d 4mer HOR in CM000277.2 (three ~170 bp + one ~940 bp monomer), e 4mer 
HOR in CM000277.2 (four ~170 bp monomers). Constituting monomers of the length 300 to 
400 (in a and b) are referred to as Tcast-360 mononomers, f 6mer HOR in GG694292.1 (five 
~311 bp monomers and one ~567 bp monomer), g 6mer HOR in GG694249.1 (five~720 bp 
monomers + one ~2191 bp monomer), h 6mer HOR in GG695437.1 (five ~122 bp monomers 
+ one ~1108 bp monomer). 
 
a 
m1 331 bp 
AACCATAAGCGAGATATAAGTTTGAAAATAATTAATATTTAAAGAAAAAGTGCTTTAACAGA
AAATGTCTTGTGATTTAAAATACACTTAATTTAATGGGTTCAATACTTTATTAGAAGAAAAA
GGAGGTGACATAAAAGTCACCAAAGTCTTCAGAGTGGTTTTTAGTACTAAATTTGCTTATAT
GTAAGCCCTTAATTAAGGTAACAGTTTTTTGGTTTCTTGCTTATATCTCGAAAACAGTTACT
CCTATCAATTTTTATCTTTTCACTAAAATTAAAGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGTTAT
TTGCATTTTTTATGTAGGACT 
 
m2 362 bp 
AACCATAAGCGAGATATAAGTTTGTAAATAATTAATATTTAAAAAAAAATTGCTTTAACAGA
AAATGTCTTGTGATTTAAAATACACTTAATTTAATGGGTCCAATACTTTATTAGAAGAAAAA
AATGGTGACATAAAAGTCACTGAAGTTTTCAGAGTTGTTTTTAAATGCTGCATTTTCGTCTT
AGTCTCAAATATTGAAAACTGAATTACATTTTTGTTCAGTAACAGTTACAGTTTTCTTATTG
GTTTTTTGCTTATATCTCGAAACCAGTTACTTCTATCAATTTTTACCTTTTTTTCAAAATTA
AAGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGTTAATTGCATTTTTTTTGTAAGACC 
 
m3 369 bp 
AACCATAAGCGAGTGATAGAGTTGGATATAGATAATCTTTAACAAAAATTTGCTTTAAAATA
AAATGTTTGATAATCCGAAATTAAACTAAATTAATTAAGACTAACACATTAGTAGAGGAAAA
AGGAGAAGACATAAAAGTCACCAAAATCTTGAGAGTCGTTTTTAGTCGTCATATTAATAACA
ATAACATTAATAATAATAATACTAATATTACTAAATTTGCTTATATGCAAGCGCTTAATTAA
GGCAACAGTTTCTTGCTTATATCTCGAAAACAGTTACTCCTATCAATTTTTATCTTTTTACA
AAAATTAAAGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGTTATTTGCATTTTTTATGTAGGACT 
 
m4 361 bp 
AACCATAAGCGAGATATAAGTTTGAAAATAATTAATATTTAAAAAAAAAGTGTTTGACAGAA
AATGTCGTGTGATTTATAATACACTTAATTTATTGGGTCCAATACTTTATTAGAAGAAAAGG
GAGGTGACATAAAAGTCACTAAAGTTTTAAGAGTCGTTTTTAAATGCTGCATTTTCGTCTTC
GTCTCAAACAATGAAAACTGAATTACATTTTTGTTCAGTAACTGTAACAGTTTTCACTTTGG
TTTTTTGCTTATATCTCGAAAACAATTACTCTTATCAATTTTTATCTTTCTTTCAAAATTAA
AGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGTTATTTGCATTTTTTTTGTAAGACC 
 
m5 369 bp 
AACCATAAGCGAGTTATAGTGTTGGATATAAATAATCATTAACAAAAATTTGCTTTAAAATA
AAATGTTTGAAAAACCGAAATTAAACTAAATAAATTGAGTCTAACACTTTAGTATAGGAAAA
AGGAGAAGACATAAAAGTCACCAAAGTCTTGAGAGTCGTTTTTAATCGTCATATTAATAACA
ATAACATTAATAATAATAATACTAATATTACTAAATTTGCTTATATGCAAGCGCTTAATTAA



GATAACAGTTTCTTGCTTATATCTCGAAAACAGTTACTCCTATCAATTTTTATCTTTTTACT
AAAATTAAAGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGCTATTTGCATTTTTTATGTAGAACT 
 
b 
m1 360 bp 
ACTCCTATCAATTTTTATCTTTTTACAAAAATTAAAGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGT
TATTTGCATTTTTTATGTAGGACTAACCATAAGCGAGATATAAGTTTGAAAATAATTAATAT
TTAAAAAAAAGGGTTTTAAAAAAAAAATTTTTTGGATTTAAAAAAACCTTAATTTTTTGGGT
CCAAAAATTTTTTAAAAAAAAAGGGGGGACATAAAAATCACTGAAATCTTCAGAGTCGTTTT
TAAAAGCGCCATTTTTGCCTTAGCCTCAAAAATTGAAAAATGATTTACATTTTTTTTCAGAA
AAAGTTACAGTTTTTTTATTGGTTTTTTGCTTTTATCTCGAAACAAGTT 
 
m2 1067 bp 
ATTCCAATTAATTTTTATCTTTATTTCAAAATTAATGCTGATAAAATTTCCTACAAAATCGT
TATTTGCATTTTTCATGTAGGACCAACCATAAGCGAGTTATAGAGTTGGATATAAATAATAT
TTATCTACGATCATCAAATAATATAACCATTACTGTTGAGAAAGTTCCACTGTAAATTTTCA
TTTTATCCATCGACAAATTAAAAGAAGTCTCTGATTGGTTTTCACCCATGGGTAAAATTGAC
AGAATTTTTTATCCATTGGGATTGGAACCAATCAAAATTGAAAATATTGGAATTTTATCTGT
TCCACCACTTTTATGTTGGCAATTGTGTGCCGTAACCGCAGCAATATAACCAAACAAGCCAA
ATCAGCTGACAACAAAAACAAACAGCTAATTATTTAGTCGGAACTAGTAGTGAAATCTGTGA
TTGTTCAAGCAGTTTTTTGTGACAGAAAGTTATTTAAAATGTTGGAAGAAGAGAATGAAATG
ACCTGCACGCCACCTGACATTCGCAATATCGCAACGAGTGCAATAGAAAATCTTCTACCACA
AAAATCGCGGCACAAATATGAGTGTGTTTATGAAAGGTTTTTAAAATGGCGCGCAGAAAAAA
ATACAACTTCTTTTTCTGAAAATATTATATTAAGTTATTTTGTGATGCTTGCAGAAAAGTAT
TCATCTTCTTCTCTTTGGAGTTACTACTCAATGCTTAAAAGTACGTTAGTCATTCGTCACGA
TATACATATTGAGAACTATAAAAAACTTCAAGCATTTTTGAAGCGCAAATCTGAGACATACA
AACCTAAAAAATCGAAAACTTTATCTTCGGAAAATATAAAAGAGTTTATCGAGAAGGCACCA
GATGAAAAATATCTTGTAACGAAGGTAAAAAACACAAACTGTTATATACAAATTATTAAATA
CCTGCATTTCTTCAAGGTGGCTGTAATAATGGGTATAATGGGTGCCTGCAGATCTCAAGAAT
TGCATGCAATGAAACTAGAGCACATCGATGATTTAGATCGAGCTTTGCTTGTCAAAATTCCC
GATACCAAAAGTT 
 
m3 314 bp 
ACTCCTATCAATTTTTATCTTTTTACTAAAATTAAAGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGT
TATTTGCATTTTTCTTGTAGGACCAAGCATAAGCGAGTTATAGAGATGGATATAAATAATAT
TTAACAAAAATTTGCTTTAAAATAAAATGTTTGAAATACTGAAATTAAACTAAATTAATTGT
GTCTAACACTTTAGTCGTCATATTAATAACAATAACATTAATAATAATAATACTAATAGTAC
TAAATTTGCTTATATGCAAGCGCTTAATTAAGGCAACAGTTTCTTGCTTATATCTCGAAAAC
AGTT 
 
m4 332 bp 
ACTCCTATCAATTTTTATCTTTTTATCAAAATTAAAGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGT
TAATTGCATTTTTTTTGTAAGACCAACCATAAGCGAGTTATAGAGTTGGATATAAATAATCA
TTAACAAAAATTTGCTTTAAAATAAAATGTTTGAAAAACCGAAATTAAACTAAATTAATTAA
GTCTAACACTTTAGTAAAGGAAAAAGGAGAAGACATAAAAGTAACCAAAGTCTTCAGAGTTG
TTTTTAGTACTAAATTTGCTTATATGCAAGCGCTTAATTAAGGTAACAGTTTTTTGGTTTCT
TGCTTATATCTCAAAAACAGTT 
 
 
 
 



c 
m01 170 bp 
AAACTAAAAGTCGTAGAGCATTGCGGTTTGTTCCATTGAATTCAGCGGCTCATTTTACATAT
TATATCAATTTTTCACAAGAATTAAAAATTTAAAATTTTTTGCCTAAATTTAGGGTAGCCAT
TTGTCATAGTGGAAAATTTTATCCAACAAAAAAATTCATAACTCAA 
 
m02 170 bp 
AAACTAAAAGTCGTAGAGCAATGCGGTTTGTTCCATTGAATTCAGCGGCTCATTTTCTGTAT
TATGCAAACTTTTCATGAGATTTAAAAATTTAATTTTTTTTGCTAAAATTTAGGGTAGCCAT
TTGTCATAGTGGAAAATTTTATCCAACAAAAAAATTCATAACTCAA 
 
m03 165 bp 
AAACTAAAAGTCATAGAGCAATGCGGTTTGTTCCATTGAATTCAGCGGCTCATTTTCTGTAT
TATACGAACTTTTCATGAGATTTAAAAATTTTATTTTTTTTGCTAAAATTTCCTGAGAAATA
AACACTTACCTTCAAGAAAGTGAAAAAATTATTTTTTTTTA 
 
m04 940 bp 
AATTCGTTCTATCATACTTTTTCGCATTTATATATGCCTTTACAACACTCTAGAGTTGTTAA
AAGTCCAAAAAAAGTCCATATGTTCGATTTTTTGATGTTTGATTTTTTCAATTTTCGTCGCA
ATTTTTGTCGATTTTGAGTACCCGGCACATTTGTTGAGCAATAGCTCCGGAACTATCAGAGA
TAACCCTATGAAGTTTATTATCGTTGGAAAGCTTTTTGAATTATCTATTTTTTTCAAAAAAA
ATTATTGTTCTCCGACTAATAGTTTTTGAGCAAATTGCAGATAAATGCAAAAATTGGTAAAA
TTTTAAAAAATTCATAACTAAAAAACTATTGGGAATTTGGCAATTTTTTCGATGCCAATCGA
TTCCCCGGATCATTTTGCATAGGTATGGATCAAAATAGTTCCACTTTTTTGAATAGTTTAGT
CGTAATTGGGAAAATAAAAAAAATTAAAAAAAAGTTAACACCCCCCCCTTCAAAATGGTCAA
TTTTAAAAGTGTCTCAGAATCGAATAAAACTTATTCTATTTTATAGATTTTGATGTGCTCTT
TACGATGGAAAAAAGAGTTTTCTCCTAGCTCTTTTAGTTTGGCCGTAATCGGCGATTGAAAA
TTGAAAAATTTTCTGCGAGATATCGCCTTGAGTCCTATGCCATTTTGTAGAGTTTTTTATTC
CGGTTGTCCTCGATTTTTCCGTTTCTCGATAACTCTAACAGTTTCGCCGTAATTGGCGGTTG
AAAATTGAAAAAAAGTGAAAATGGAAACTTTTTTTGCGTTTTTCTCGGAAACTGTAAGACTT
AGAGCAACGAACAAAAAACCATCTGATAGCGATTAATTTTCTCTATTTTTTCGATTAAACCC
GGAGCCGCTCCGGGCAACGGTTCCGGCTACAGAGGCGATCAAAGTTTTTCACTAAAAAAATT
CATAAAAAAA 
 
 
 
d 
m01 169 bp 
AAAAAAAATTTTTTTTCACCTCTTTGAAGGGTAAGTGACTAAGTGCACTCAGGAAATTTGAG
CAAAAAAATTGAAAATTTTAAATCTCGTGAAAAGTTGGTATAATACAGAAAATGAGCCGCTG
AATTCAATGGAACAAACCGCATTGCTCTACGACTTTTAGTTTTCG 
 
m02 169 bp 
AGTTATAAATTTTTTTAATAAATAAAATTTTTCACTATGACAAATGGCTACCCTAAATTTAG
GCAAAAAATTTTAAATTTTTAATTCTTGTGAAAATTGATATAATATGTAAAATGAGCCGTAG
AATTCAATGGAACAAACCGCAATGCTCTACGACTTTTAGTTTTCG 
 
m03 169 bp 
AGTTATAAATTTTTTTAATAAATAAAATTTTTCACTATGACAAATGGCTACCCTAAATTTAG
GCAAAAAATTTTAAATTTTTAATTCTTGTGAAAATTGATATAATATGTAAAATGAGCCGTAG
AATTCAATGGAACAAACCGCAATGCTCTACGACTTTTAGTTTTCG 



m04 941 bp 
TTTTTTATAATTTTTTTTAGTGAAAAACTTTGATCGCCTCTGTAGCCGGAACCGTTGCCCGG
AGCGGCTCCGGGTCTAGACGAAAAAATAGATAAATTTAAGCGCTATCAGATGAATTTTTGTT
CGTTGCTCTAAGTCTTATAGTTTCCGAGAAAAACGCAAGAAAAGGTTTCCATTTTCACTTTT
TTTCAATTTTCAATCGCCAATTACGGCGAAACTATTAGAGTTATCGAGAAACGGAAAAATGG
AAGACAACCGGAATAAAAAACTCTATAAAATGGCATAGGACTCAAGGCGATATCTCGCAAAA
AATTTTTCAATTTTCAAACGCCGATTACGGCCAAACTAAAAGAGCTAGAAGAAAACGGTTTG
TTCCATCGTAAAAAGCACATCAAAATCTGTAAGATAGAATAGGTTTCATTTGATTTTAAGAC
ACTTTAAAAATTGACCGATTTTAAGGGGGGGGTGTTAACTTTTTTTAATTTTTTTTTCTTTT
CTCATTTACGGCTAAACTATTCTAAAAAGTGAAACTGTTTTGACCCACACCTATGCAAAATG
ATCCGGAGAATCGATTGGCATCGAGAAAATTGCTAAATTCCTAATAGTTTTTTAGTTATGAA
TTTTTTTAAATTTTACCAATTTTTGCATTCAGCAGCAATTTGCTCGAAAACTATTAGCCGGA
GAACAATAATCTTTTTTGAAAAAAATAGATAATTTAATAAGCTTTCCAACGATAGTACACTT
CATGGGGTTATCTCTAATAGTTCCGGAGCTATTGCTCGAGAAATGTTCCGGGTACCCAAAAC
CGACAAAAACTGCGATGAAAATTGAAAAAATCAAACATAAAAAAATCGAACATTTGGACTTT
TTGTGGACTTTTAACAACTTTAGTGGGTTGTTAAGACATGTAGAAGTCCATAAAAATTTTCA
GGAGTTAGTTT 
 
 
e 
m01 170 bp 
AAAAAATTCATAAAAAAAAAACTAAAAGTCGTAGAGCATTGCGGTTTGTTCCATTGAATTCA
GCGGCTCATTTTACATATTATATCAATTTTTCACAAGAATTAAAAATTTAAAATTTTTTGCC
TAAATTTAGGGTAGCCATTTGTCATAGTGGAAAATTTTATCCAACA 
 
m02 164 bp 
AAAAAATTCATAACTCAAAAACTAAAAGTCATAGAGCAATGCGGTTTGTTCCATTGAATTCA
GCGGCTCATTTTCTGTATTATACGAACTTTTCATGAGATTTAAAAATTTTATTTTTTTTGCT
AAAATTTCCTGAGAAATAAACACTTACCTTCAAGAAAGTG 
 
m03 170 bp 
AAAAAATTCATAACTCAAAAACTAAAAGTCGTAGAGCAATGCGGTTTGTTCCATTGAATTCA
GCGGCTCATTTTCTGTATTATGCAAACTTTTCATGAGATTTAAAAATTTAATTTTTTTTGCT
AAAATTTAGGGTAGCCATTTGTCATAGTGGAAAATTTTATCCAACA 
 
m04 170 bp 
AAAAAATTCATAACTCGAAAACTAAAAGTCGTAGAGCAATGCGGTTTGTTCCATTGAATTCA
GCGGCTCATTTTGCGTATAAAACCATTTTTTAACAAGATGTAAACTTTTAAACTTTTTTGCT
AAAAATTAAGATAGGCAATATCTATAGTGAAAAATTTTATTTACCA 
 
 
 
f 
m01-m05 ~311 bp 
AAGCGATATGCAGGTACGTCCATTTTATTTTTGTGTCGTATTTGTTTATTTCACAAACCAAT
AATTCCTCAAAATTTAATTGCAATTACCATGGTGTGTACACCGGCTCTAAATGCGGTGTTGA
AAAGTCATAAATTGAGTGAAACGTTTAAAATCAAACACTCAAATAATTTATCGTCGCGTACT
GATTTTGTCGTTAATTTCATTCGATGAAAGTAAAGTCACTTGCTCAAAATTTAAAGCAAACA
TTTTTTTTTCGGTTTCATTTTTGTTATTATTTTTATTTATGCTACAAACGGTAGCCAACGTG
G 
 



m06 ~567 bp 
AAGCGATATGAAGGTAGGTGCATTTATCTACTGAGGTGTTGAAATTAATGATTTGAGTGCCA
TTATATATTGAAACGTATTGTGTATTCTTTATTTTGTTTAATATTGACAAAAGTCGCTTGTT
GTAACTTTTATGCAAATAAAGATTTTTTAATGGTGTTGTTTTTATTTTTTTTATGTTTTGCT
ACAAACAGTAGCCAACGCAGAAGCTATATAAAGTTAGGTGCATTGTATTATATTTGTGTTGT
ATTTTTTATATCACAAACCAATAATTCCTTTATTCCCTTTTATTTTCTAATGATCATTGTTT
ACCTCATCCTTATTTCCTTTTTTCCTGGCAAGAATGCTCTAAACCTCCACGTGGTTCTTGCT
GGACAAATTAGATATTAACTAATTAGTTATTAACTAATTTGACCAATTAGAGCAATCCTTAA
AATGTAATAAGTATTGCTGATTGTTTTTTACAGCTGTAAAATTATGTCTCTTGTTGTAATTT
TTCTGCAAATAAAGATTTTTATTGGTGTTGTTTTTAATTTTTTTAAATGCTACAAACGGTAG
CCAACGTGG 
 
 
g 
m01-m05 ~720 bp 
GGCCTTATCTGCACACTAAAATACACAACATATTTAAATTTGGTTAATTTTTATTTTTTTTT
ATTTTTTACGTTTTTACCCTTTACTCACCCCCTAATACACAGGGGTGGTTTTTGTTATAATA
TTTTTTATTAATATTTTAGGGGCTACGTATATGCAAAAAACCGTATCGATTAGGCTTTATTT
GTAGATTTTGGTTTTTTTTGTCAATTTTAGGGTTGTTTTTCGAATAGAAGGGGTGGTCATTC
CACATTTATAAAAATTATTTTTTTAATCTTACGCGCATGTCTATCGATTAAGTTAAAAAAAC
TTTAAAATTTTAATCATGACTTTGTGACTTTTATCCAGCTCAAAGTCCGCATTAGTGGTCCG
GGTGGTGGGGGAAGTGACTTTTAGATCTAATTGAGATAAAAATCTGTTTTTTTTTCATATGT
CGGGGGAGCATGACCCAAACACTTTAGAAGTTGTTTGATGATTGTACGCCCTTTAGTTACCC
TGATCTATGGACGTTTGGTGGGGAAAATGTACAGGGTAGACGCCCCTGCGCATGCGCTCCGG
ACCAAAGAAAAACGAAAACTAAAAGAATTTTGGAGTTTCTTTTTGAGGTCTAAAAATTTTAA
AAAACATCTTTGACATTGTTTGAATTTTTTGAATTTAGTGGTTTTTTAAATACGTTAAAAAC
TCACCCCCCAAGGGGGAAAACTAAAAAAAAAACAAAAA 
 
m06 ~2191 bp 
GGCCTTATCTGCACACTAAAATACACAACATATTTAAATTTGGTTAATTTTTATTTTTTTTA
ATTTTTTACGTTTTTACCCTTTACTCACCCCCTAATACACAGGGGTGGTTTTTGTATTAATA
TTTTTTATTAATATTTTAGGGGCTACGTATATGCAAAAAACCGTATCGATTAGGCTTTATTT
GTAGATTTTGTTTTTTTTTGTCAATTTTAGGGTTGTTTTTCGAATAGAAGGGGTGGTCATTC
AACATTTATAAAAATTATTTTTTTAATCTTACGCGCATGTCTATCGATTAAGTTAAAAAAAC
TTTAAAATTTTAATCATGACTTTGTGACTTTTATCCAGCTCAAAGTCCGCATTAGTGGTCCG
GGTGGTGGGGGAAGTGACTTTTAGATCTAATTGAGATAAAAATCTGTTTTTTTTTTAAATAT
CCGGGGGGAAAAAACCAAAAACATTTAAAAATTTTTTAAAAATTTACACCCCTTTAATTACC
CGAAATATAGAAACTTTGGGGGGGAAAAATAAAAGGCAAAAACGCAAACGCAAACGCCCTCG
GACCAAAAAAAAAAAAAAACAAAAGAAATTTCGGGATTTTTTTTTAGGGGTAAAAATTTTAA
AAAAATTTTTTAAACTTTAAGAAAAATTTTAAATTTAAGGGTTTTTAAAATTTTTTTATTTT
GGCATTTTTTAAGGGGGTTTAAGGGGGGTAAAAAAATTTTGGGTTTAATTTTTAAATTTCCC
AGGCAAAAAATATAAAAAAAAAACGCGCCCTTCGGGCGCAAAAGAAAATTTTTTTATAAACC
AAAGGCTCCCCTTAAGGGGATAAAAAAAAACGCCCCCAAAAAAACCCCCCCCAAATTTTTCG
AAATTTTCAATTTGTAAATTTTTTAAAACCAAACTGATCTTTTGGACCTAACGTAATAGAAT
TTGAGCAAAATTGATTATTTCAGGCTTAACACGGTGTAAGTTGTTATGTATGATATGGATTA
TATTAAAAACACTTGTCACATTTAAAAACATAACATTTATTAAATTGTTTTAACATATGTTT
TTCAATTTAGTAAATATAAAAGGTTTTATAAAGAATCTTCGTCATCGTCACTTGAGATTTGT
AAGTGTGTTGTCGTTTGTTTAATATTAAGTCCAGACGTACCAGGCTTCTCCATGGTGGATAC
TCGCCGCCTTAATTGTGAATCGGTATAGAACGGTTGAATACTTCTTATTATTGGAAGAGGAT
TGCCGAGAAATTTCTCTTCAAATTCTGGAAGTGTATTACAGTCGAAATCATCATTCCATTCG
TCGTAGATTTGTAGAATAATAGGTTGCAGTGGTTCATCTGCGTTATGTTGCATAGTGTGTGG



CCGTGTATTATTTGATACAACATTCCGAAATACGACATTTCTGGTAAACGTCCTTCCATTGC
GATAGTTATATTTCCCTTGTTGAGGTCCGTTTGTTATATATATTTTTAAATTTTCTCCTAAC
CCCACTCGACTCATAGCTACATACAATTGGCCATGCACAAAACATGGCCCATCCAGGTATAT
GCCTACTTTGTCAGACGTTTGTCCTTGTGATTTATTTATAGTTATGGCGAATGCAAGTTATA
CAGAAAACTGTTTTCTAATCATAGGCCGAGGTAAGCCAGTTCCTTCGCTGTTTAAATTATCT
TTATTTCTATTTCAAAGGGTACTTGCACGCTACAACCTATATTAATCTGACTGTATTTGTTT
TTTTTTTGTCAATTTTAGGGGTGGCTTTTTTAAGTAAGTGGTGTTTGTTTTTTATAATTATT
ATAATATATTTTTTTATTGTAAACCGCTTGTCAATCGATTCGAAGACACTTATGGAAATGTA
AAAACCTTTTTTTATAAAAGTTAAATAGTCACCCCCAAAGAGTGAAATCCAAAAAAGTAATA
TAGGGGCCTTTTGTACGCATTGATATACACAATGTGATAAATTTTTGTTTATTTATATCCAA
ATGTGATAAATTTTTCTTTATTTTTATTTTTTACATTTTTACCCCTAACTCACCCCCAAATA
TAAAGGGGTGGCTTTTGCTAAAACATTTTTTAATTATATTTTAGGGGATACCTATATGCCAA
AACCCATATCGATTAGGCTTTATTTGTAGTATTTTGTTTAATAACTCACCCCCAAAAGGTGA
AATCTAAAAAACTAATATAAG 
 
 
h 
m01-m05 ~122 bp 
AAAATCACGATTTTGAGTGCCGTACTTCGCAAACGTCGTACTTCGTCTGTACTATGTACAAA
GTCAAATGAACGCTAAACTTCGTCGCAGTCGACAGCACGTGCAAATAAACGTCGGACAAG 

m06 ~1108 bp 
AAAATCACGATGAGTGCCGTACTTCGCAAACGTCGTACTTCGTCTGTACTATGTACAAAGTC
AAATGAACGCTAAACATCGTCGCAGTCGACAGCACGTGCAAATAAACGATGCATTTCGTCGC
AGTCAGAAACAAAGCAAACGTCGTGCAATGAAACAATAATTTTGAGTGCTGCATTTGTGATT
GCCGTACTTCGTTTATTACTTTATGGTTACATGAACGTCGTATTTCATCGAACAGAGCACCA
TACTTAATGCACTTAAATGAACGTTGTACTTCGTACAAGTTAGGCAATATTAATACACATTT
GGTGTATTGCAAGTTGCATTTTAATAAATATTATGCATTTTTATGTTTTAATTTAATATCTA
GGCCAAAATACTAAGTTTATTTAATTGTTAAATGTGTACGTTTATTTATAGATACGTAATTT
ACATAAAAATTTGTTTTTTTTTTATTATATGCAAACTACAAATAAAACATTTAATATTTTTA
AACGTCGTACTTCGTGTAAGTTATGCAATATTGATACAAAATTAGTGTATTGCGGGTCGCAA
TAATATTAATTTATATTTGAACATAGTACTTCGTGAAGGTTATGCAACATCAGTACATATTA
AGTGTATTGCAGGTTGCATTATTATTAATTTATGTTTTCTCACATTTTACCAAAATAAAAAA
AAAAATTTAAAATTTTTGGACGTCGTACTTCGAAAAGGTTATGCAATATTAATGCACATCTA
TTGTGCTGCGGGTTGCATTTTATAAATTTAATGTATTTTATGATTTACTTTAATATCTAAGC
AAAAAAACACTTTTGATTAGTTGCTAAATGTTTACATTTATTTACAGATACGTAATTTGCAA
AAAAATTTGCTGGTTTTTTATTATATACCACAGAAATAAAATTCTTTAATATTTTTGAACGT
CGTACTTCGTAAAAGTTATGCAATTTTGATACACAATTTGTGTATTGTGGGTTGCATTATTT
TTATTTAATGTTTACGTTTTACTTCCTCACTTTGTGAACGTCGTACTTCGTTTGTACTATGA
ACGCTGCATTTCGTCGCAGTCGGCAGCACGTGCAAATAAACGTCGTACAAG 



 

Supplementary Table S2 GRM segmentation of GG695826.1 sequence into m1 m2, m3, m4, 
m5 Tcast-360 monomers 
 

HOR 
copy 
No. 

Tcast-5 
monomer 

Monomer 
copy 

Monomer 
length 
(bp) 

Start 
position 

(bp) 
1 m4 41 360 1 
  m5 51 370 361 
2 m2 21 363 731 
  m3 31 369 1094 
3 m1 11 329 1463 

 m2 22 362 1792 

 m3 32 369 2154 

 m4 42 361 2523 
  m5 52 369 2884 
4 m4 43 361 3253 
  m5 53 369 3614 
5 m1 12 332 3983 

 m2 23 362 4315 

 m3 33 369 4677 

 m4 44 362 5046 
  m5 54 369 5408 
6 m1 13 331 5777 

 m2 24 362 6108 

 m3 34 369 6470 

 m4 45 361 6839 
  m5 55 369 7200 
7 m1 14 331 7569 

 m2 25 362 7900 

 m3 35 369 8262 

 m4 46 361 8631 
  m5 56 369 8992 
8 m1 15 328 9361 

 m2 26 362 9689 

 m3 36 369 10051 

 m4 47 361 10420 
  m5 57 369 10781 
9 m1 16 331 11150 

 m2 27 363 11481 

 m3 37 369 11844 

 m4 48 361 12213 
  m5 58 368 12574 



 

Supplementary Table S3 GRM segmentation of DS497953.1 sequence into m1, m2, m3, m4 
monomers 
 

HOR 
copy 
No. 

Tcast-5 
monomer 

Monomer 
copy 

Monomer 
length 
(bp) 

Start 
position 

(bp) 
1 m4 41 331 3714 
2 m1 11 361 4045 

 m2 21 1067 4406 
  m3 31 314 5473 
3 m1 12 360 5787 
  m2 22 1066 6147 
4 m1 13 360 7213 

 m2 23 1068 7573 
  m3 32 314 8641 
5 m1 14 359 8955 
  m4a 42 372 9314  
6 m1 15 361 9686 

 m2 24 1067 10047 
  m3 33 314 11114 
7 m1 16 358 11428 
  m4 43 332 11786 
8 m1 17 362 12118 
  m4 44 332 12480 
9 m1 18 361 12812 

 m2 25 1067 13173 
  m3 34 314 14240 

10 m1 19 359 14554 



 

Supplementary Table S4 Monomer sequences TCAST-360/1 and TCAST-360/2  
 
a Tcast-360/1 
AACCATAAGCGAGATATAAGTTTGAAAATAATTAATATTTAAAAAAAAGTGTTTTAACAGAA
AATGTCTTGGGATTTAAAATACACTTAATTTATTGGGTCCAATACTTTATTAGAAGAAAAAG
GAGGTGACATAAAAGTCACTGAAGTCTTCAGAGTCGATTTTAAATGCTGCATTTTCGTCTTC
GTCTCAAACATTGAAAACTGAATTACATTTTTGTTCAGTAACAGTTACAGTTTTCTTATTGG
TTTTTTGCTTATATCTCGAAAACTGTTACTCCTATCAATTTTTATCTTTTTACTAAAATTAA
AGCTGATAAAATTTCCTACAAAATAGTTATTTGCATTTTTTATGTAGGACT 
 
b Tcast-360/2 
AACCATAAGCGAGATATAAGTTTGAAAATAATTAATATTAAAAAAAAGTACTTTGACAGAAA
ATGTCTTGTGATTTATAATACACTTAATTTATTGGGTCCAATATTTTATTAGAAGAAAAAGG
AGGTGACATAAAAGTCACTGAAGTCTTCAGAGTCGTTTTTAAATGCTGCATTTTTGTCTTAG
TCTCAAATATTGAAAACTGAATTACATTTTTGTTCAGTAACAGTTACAGTTTTCTTATTGGT
TTTTTGCTTATATCTCGAAACCAGTTATTCCAAATAATTTTTATCTTTATTTCAAAATTAAT
GCTGATAAAATTTCCTACAAAATCGTTATTTGCATTTTTCATGTAGGACC 


